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Dist to 3' gene Length Sequence

57

1,048

822
523
738

252

10,164

9,967

9,057

8,280
637

233
6,922
8,349

743

233

22 CTATAAAAGACAACAAATCATA

CATGTTAGAAGCGTGGTCTTTATTTCTGTTTCTGCACGGCAACACTG
TCCGCATAATCAGAGCCTCCTCTGTCTGTCTTTGTGCTTGTGTATTT
113 ATTTAGGGGACTATGCAAA

TTGTCCTTCCTCGTGAACCTGCTCCGTGACTCTGTGCTTTGTAGTCT

GTAGGCTCGTCGTTTACACCTGTGCCATAAACGGTTCCATTTGTACA

GATGAGATATGTTTCATGTTATTTATTGTTGTTAATTGTGTGTTCAAT

GCACAACTGGATACTGTGTGCAATATTTTGTTTAAAGGGAATTGTAA
214 ATATGAATAAAGGATTTTTGATGTA

28 CAATAAATTGACATAAACTCTGCGTAAA
24 CATTTGTACAGATGAGATATGTTT

CCTAACGACCATTATTTCGTCATCATTTGTAACCATGGAGCATGAAT
TACCTCTTGAAGTCATCAGTGAGGATTTACGACTGGTCAACAAAGG
CACGTGATTCCCGAACGCTCTCCCATATTTGGCCGCATACCTGGCA
AAGTACAGTAGGGCTTCATTGCTTATAATTCATGATTGCATCCATAA
230 ATCGTGCAAGCACACAGGATTATAGCGACAAAGATCTACAAATC

GACAATAAACTGAAAAGCATGAGTCTTGTAACGGGAGGCAGCGCCT

TCCACAACTGAACAACTTTTTGGGGAGAGTAAATTAGAGAACGTGA

AAAAAACAATTACGAGTACTGTAAAGCTATTTAAAAAGCGCAGCAC

CTTTCAGCATGCCATTGTGATAGAAGAAGAAGTATTCTGTGCTCTTA
205 AACATGCCATTTTTAGTTGA

TCTCTCTTTAAAGTGTTTTCTGTCTATTGTATAACTTCTTGACGGTCT
AACAGGAGTAAATTCATTGTATAGTTACAAAAAAAGAAAAAAAAG

AATAAAAATATCAAAAGCAAGGCAACTTTTAAAACCATATGCTGCT
TTTCATTGAATGTAATGTACTCCGGGGTCATTGAAAGCGCTTTAGTG
TGACTTTTACTGCTATTTTTGATGGTTTACTTGTGGCCAAGATCATA

AACTTTCATAAACAAGCCAATGTTTAGCTCTAGGATGTTTTGTGCAT
CTATTACTATCATATTATTATTATTATTATTGTTTAGAAGTAATTGCA
AAAGACTATATACAACCTGTTAATGTGATAAACTTTTTGTGCAAAG

GGTTATTCTGTGGATAGGCAGTGATGTAAGCTTTTTTTTCGCCAAAA
AAGCTTTTGTATTTGTAAGTGAACTGATAGCGCTTGAAAATAAAGTT

471 TCT

GTCACGTGAGGTCCATAAAGTTGGTTTTATGGTTTTGGGGAGTAGAC
85 AATGTACTATATAATTCACAACCTTGAAAGAAAGTGAC

ATAATGAGTATTGCATATTGATAGGGGTAATCTGCAGCCGGATCTC
73 ATGCATAATTCATGGTGGCGGGGATCA

17 AGAATTCAATTTTACTT

TTTGTCATGTAAATGCAAGCAGTTTGATGGACGAGCCTGCAGACTT

GACAGGCCGCTTTAGGTCATCAGCTATTGGAGTTTATCGGGTCACG

TGGTGTGTCAGGAAGGTGATATGAGGGTGGAAGGCAGTTTTACAGC
144 TTTGAC

22 CGCTGCACTGAATAGAGGCAGA

26 TTGGTTTTCAAAGCTGAAAATGTTTC

16 CCTTCAGTTAGAAAAT

31 TTTGTCATGTAAATGCAAGCAGTTTGATGGA



